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Récentes avancées dans I’évaluation du risque de
résistance aux fongicides chez les champignons
responsables de la pourriture du fruit de la canneberge

Benjamin Cinget ) B universITE
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Echantillonnage

Evaluation des
symptomes

Isolation




Phénotype

Colletotrichum acutatum

Morphologie

Identification

Plant Disease * 2019 * 103:2843-2850 * https:/doi.org/10.1094/PDIS-03-19-0531-RE

A Molecular Assay Allows the Simultaneous Detection of 12 Fungi Causing Fruit
Rot in Cranberry

Matteo Conti', Benjamin Cinget", Julien Vivancos?, Peter Oudemans®, Richard R. Bélanger""
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Colletotrichum acutatum 3

Trace data




Phénotype

Colletotrichum acutatum

Qol (FRAC groupe 11)




Phénotype

Colletotrichum acutatum

Qol (FRAC groupe 11)

Azoxystrobin

CEgo = 0.05

g
s 08
&
[
o
806
c
©
2
5
[}
o
o

0.0005

|

k=]
N

0 0.0005 0.005 0.05 0.5 5
Qol - Concentration (mg.mL?)

Coefficient d’extinction (ECs,)

1,2 1

1 4

CEgo = 0.087
0,8 A

0,6 +

0,4 7

Croissance relative

"

0,2 +

0 0,01 0,03 0,1 03 1

DMI - Concentration (mg.mL?)



type

7

Phéno




Phénotype

Godronia cassandrae

Molecular and machine learning
approaches to study the impact
of climatic factors on the
evolution of cranberry fruit rot

19 % Khadijeh Aghel, Benjamin Cinget, Matteo Conti,

Caroline Labbé and Richard R. Bélanger*

First Report of Godronia cassandrae as a Major Cranberry Fruit Rot
Pathogen in Eastern Canada

Allantophomopsis cytisporea M. Conti, B. Cinget, C. Labbé, and R. R. Bélanger'

16 %

New Insights into the Fungal Diversity of Cranberry Fruit Rot in Québec Farms
Through a Large-Scale Molecular Analysis

CO/ Ie to tr i Chum gl OEOSp OriOides Matteo Conti, Benjamin Cinget, Caroline Labbé, Yanick Asselin, and Richard R. Bélanger'




Phénotype =

DMI (FRAC groupe 3)

Godronia cassandrae

50%

40%

30%

f ' 20%
- 10%
Allantophomopsis ytisporea ---- .
0
0,01 1 2 3 4 5 6 7

Colletotrichum gloeosporioides

X

mg.mL?




Godronia cassandrae 50% \ 50%
| N=63 : N=53
40% ! 40%
30% i 30%
20% 20%
: llm - II
0% — | [ s _. B
50% ' 50%
40% N=45 40% N=45
30% i 30%
20% . 20%
10% 10%
o -_-.. | [— - _. B
Allantophomopsis cytisporea soe . 50% ,
a0% | N=85 40% ; N=a4
30% 30% i
- 1 .-
10% 10%
:; — I — [ — 0% -. .--—_
Colletotrichum gloeosporioides . 50% .
o | s
30% ; 30%
20% i 20%

o -..- o .—_ S
0% I | 05—
0,01 1 2 3 4 5 6 7 1

0,01 006 0,1 0,16 021 026 031 0,36



Phénotype Conclusion

La sensibilité aux fongicides differe d’une espece a l'autre

m Allantophomopsis cytisporea semble la plus sensible
Colletotrichum gloeosporioides est la plus sensible

Une méme dose de fongicide n’inhibe pas les especes également

m ECso = 1,37 mg.mL1 suffit pour A. cytisporea pas pour les autres espéces
ECso = 0,09 mg.mL1 suffit pour C. gloesporioides pas pour les autres especes
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Génotype

Qol (FRAC groupe 11) DMI (FRAC groupe 3)

Azoxystrobin Prothioconazole
(Quadris, Abound, Aframe, Satori, Azoxy, Azoshy) ‘ (Proline)
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Génotype

Qol (FRAC groupe 11) DMI (FRAC groupe 3)
Prothioconazole
(Proline)

Membrane mitochondriale Réticulum endoplasmique
e Cytochrome b (protéine) » Stérol 14a-déméthylase (protéine)
* Gene COB mitochondrial * Gene CYP51F nucléaire
* Trois mutations impliquées * Cing mutations impliquées

— G143A — K143R

— F129L — S405F

— G137R — G464S

— R467K

— 14717
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Colletotrichum acutatum G e n Otype

PCR

Détection des mutations

Séquencage
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DMI (FRAC groupe 3)
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Conclusions Génotype

La proportion de mutants détectée est variable selon les espéeces

Godronia cassandrae 18 % lfwo RK‘l
Coleophoma empetri 17 % I N PROGRESS 1
Allantophomopsis cytisporea 9 % “ X‘§ ,
Colletotrichum gloeosporioides 8 % ~~_vo

La proportion (> 15 %) est importante pour certaines espéeces

ATTENTION RISQUE DE RESISTANCE
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Conclusions générales

Le phénotype et le génotype sont globalement concordants
m La concordance est confirmée pour les Qol
Relation avec les mutations identifiées

La surveillance de résistance par analyse moléculaire est possible
m Gain de temps, plus d’échantillons
Meilleure précision
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